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为什么要学习编程语言？

• 生物信息学（Bioinformatics）是应用计算机科学和信息技术来管
理、分析和解释生物数据的学科。随着生物技术的发展，生物数
据的规模和复杂性都在不断增长，因此，掌握编程语言对于处理
和分析这些数据变得至关重要。

• 学习R和Python可以帮助你更有效地处理和分析生物信息学数据，
提高研究的效率和质量。此外，这些技能在学术界和工业界都是
非常有价值的，可以为你的职业发展提供支持。



R安装
https://mirrors.e-ducation.cn/CRAN/

约82M

https://mirrors.e-ducation.cn/CRAN/






Rstudio安装





写代码

运行代码

查看变量

查看文件



Python安装
https://www.python.org/

约25M





安装R/Python包

本地安装

本地安装

options(repos=structure(c(CRAN="https://mirrors.tuna.tsinghua.edu.cn/CRAN/"))) 

options(BioC_mirror="https://mirrors.tuna.tsinghua.edu.cn/bioconductor")

library(‘DESeq2’) 无报错，安装成功*

import matplotlib 无报错，安装成功*

-i https://mirrors.tuna.tsinghua.edu.cn/pypi/web/simple

国内源加速



常用数据类型
R 数据类型 描述 R 示例 Python 数据类型 描述 Python 示例

Integer 整数 5 int 整数 5

Double
双精度浮
点数

5.3 float 浮点数 5.3

Character 字符 "R" str 字符串 "Python"

Logical 逻辑值 TRUE, FALSE, T, F bool 布尔值 True, False

Vector 向量 c(1, 2, 3) list 列表 [1, 2, 3]

Matrix 矩阵 matrix(1:6, nrow=2) list of list 二维列表 [[1, 2], [3, 4]]

Array 数组 array(1:12, dim=c(3,4)) numpy.array 数组 numpy.array([[1,2],[3,4],[5,6]])

Factor 分类变量 factor(c("low", "medium", "high")) pandas.Categorical 分类变量 pandas.Categorical(["low", "medium", "high"])

Data Frame 数据框 data.frame(x=c(1,2,3), y=c("a","b","c")) pandas.DataFrame 数据框 pandas.DataFrame({"x":[1,2,3], "y":["a","b","c"]})

List 列表 list(a=1, b="R") list 列表 [1, "Python"]



读写txt文件
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R vs Python
特性 R语言 Python语言

语法简洁性 相对较复杂 语法简洁，易于学习

学习曲线 陡峭 相对平缓

统计分析 强大的统计分析功能 强大的库支持统计分析

数据可视化 ggplot2等库提供强大的可视化功能 matplotlib、seaborn等库提供可视化功能

社区和支持 强大的统计学和生物统计学社区 广泛的社区支持，适用于多种领域

包/库数量 大量专门针对统计分析的包 丰富的库，适用于数据分析、机器学习、web开发等

性能 处理大型数据集时可能较慢 通常更快，特别是在大数据集上

可扩展性 有限 通过Cython、C++等可以提高性能

适用领域 统计分析、数据可视化、机器学习 数据分析、机器学习、web开发、自动化脚本等

生物信息学 有专门的Bioconductor项目 有Biopython等库

部署和应用 较少用于生产环境 易于集成到生产环境

多语言支持 主要限于R 可以与其他语言（如C、Java）集成

左手R，右手Python



适合自己的才是最好的

取决于需求、项目要求和个人偏好
*R专用。统计分析和数据可视化
*Python通用。更广泛的编程任务，
更复杂的应用程序和系统，人工智能
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